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Postawlenlie problemu:

EEG 1 komputery - korzysci 1 trudnosci
ePordwnywanie metod analizy danych
(réznice miedzy pacjentami, wymagana duza weryfikacja)

eDostep do wynikow badan

Pomysily:

eJeden, wspdlny format danych

(bez szans)

eKonwersja miedzy formatami

(wiele rdéznych opisdw formatdw + wiele implementacji + straty)

eMetaformat danvch, czvli SignalMIL

(standardowe opisy formatdéw + jedna implementacja)




Opls sygnalodw:

Czestosc¢ probkowania (odstep czasu)
e.1czba probek

e,iczba kanaidw 1 1ch nazwy

ePOzyCj]e sensorow

'Sygnal (ASCII, float, int, little(big)endian, rdbzne
ditugosci 1 utozenia prodbek, prefiksy szesnastkowe, osemkowe)

Tagi/adnotacje

eInformacje o referencjl - montazu
eJednostki, gain 1 offset

eTd badanego, data zebrania danych



SignalML — technologie:

e XML

(nowe formaty bez rekompilacjil, znakil lokalne - jednostkil)

XML, Schema

(opis sktadni SignalML)

eXPath

(parsowanie innych plikow XMLowych)

ePython

(sktadnia wyrazen, typy zmiennych)

ePerl

(wyrazenla regularne)

eNumPvy

(opis utozenia bitdw w plikach binarnych)



SignalML — zalety:

‘Nowe formaty bez rekompilaciji

eBrak konwersji — odczyt bezposrednio =z
formatu

eBrak duplikacji danych

eZwliekszenie popularnosci formatow
oplisanych w SignalML

e[.icencja Creative Commons



SignalML 2.0 vs 1.0:

Obstuga wielu plikdw o rdéznych opilsach
eMapowanie proébek przy pomocy wyrazen,
ktbre moga zawierac parametry
eSpecyfikowanie formatu prdbek
eParametry oplsane przez wyrazenla
Opls plikow:

¢ binarnych (pozycja 1 diugosd)

'tekstowych (linia, numer stowa, wyrazenia
regularne)

e XMLowych (xpath)



SignalML — praktyka:

‘Wtasny parser na podstawle oplsu SignalML
eSvarog jJako gotowa implementacja, wiasne
algorytmy jako pluginy

eRozwil jane 1mplementacje w Pythonie 1 Java

SignalML — informacje:

eSignalML Wiki1
http://signalml.org/wiki/

*SVvVarog repo
http://escher.fuw.edu.pl/git/svarog
eDurka, P. J. and Ircha, D. (2004).
SignalML: metaformat for description of

biomedical time seriles.
Computer Methods and Programs 1in Biomedicine,

716:253-259.


http://signalml.org/wiki/
http://escher.fuw.edu.pl/git/svarog

<?xml version="1.0"7> o
<format>
et SignalML
<format id='PE-EASYS'/>
</header>

<file extension='*.d' type='binary' > P
<param id='datatype width'> pr Z y a P
<expr>4</expr>
</param>
<param id='mapping' type='int'>
<expr>(number of channels * sample number + channel number) * datatype width + 16 * data offset</expr>
</param>
<param id='magic'>
<format>|S3</format>
<offset>0</offset>
</param>
<assert id='magic ok'>
<expr>magic == "EAS"</expr>
</assert>
<param id='number of channels'>
<format>>il</format>
<offset>16</0ffset>
</param>
<param id='sampling frequency' type='float' units='Hz'>
<expr> sampling frequency/100</expr>
</param>
<param id=' sampling frequency'>
<format>>id</format>
<offset>18</offset>
</param>
<param id='calibration gain' type='float' units='pVv'>
<expr> calibration gain/100</expr>
</param>
<param id=' calibration gain'>
<format>>il</format>
<offset>25</offset>
</param>
<param id='data offset'>
<format>>i2</format>
<offset>28</offset>
</param>
</file>
</format>
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